
胃瘻群において口腔フローラの構成比率が劇的に変化した 

両群の唾液中の細菌構成 (菌属レベル) 

(Takeshita et al., Appl Environ Microbiol, 2011)	

経口摂食群16名、胃瘻群15名について、Barcoded pyrosequencing 法で 
舌苔フローラ構成の詳細な解析を行った。 


